V11 Semana de Ciéncia e Tecnologia do IFMG campus Bambui, VIl Jornada Cientifica.

ESTUDO DA PREVALENCIA DE INFECCAO POR MALARIAAVIARIA EM
FRANGOS DE CORTE SOB CONFINAMENTO NO IFMG — CAMPUS
BAMBUI

Lucas T. R. de JESUS!: Michelle de O. SANTOS?: Déllis M. S. e SILVA®; Liomar C. de OLIVEIRA
Jr.l: Yuri G. S. MOURAO?; Gustavo A. LACORTE?,

'Estudante de Ciéncias Bioldgicas, Bolsista de Iniciagdo Cientifica (PIBIC) - FAPEMIG. Instituto Federal Minas
Gerais (IFMG) Campus Bambui. Rod. Bambui/Medeiros km 5. CEP: 38900-000. Bambui-MG. *Professor

Orientador — IFMG. *Estudante de Ciéncias Biolégicas.

RESUMO

A maléaria aviaria, causada por hemoparasitos do género Plasmodium, é uma parasitose de alta
prevaléncia em todo o mundo tanto em aves silvestres como em aves domésticas. Esta doenca é de
grande interesse pela medicina preventiva de animais, pois pode causar problemas a salde das aves,
podendo implicar em perdas no setor produtivo de aves de corte e postura, bem como impactar
negativamente populacbes de aves silvestres. O presente estudo buscou estimar a prevaléncia de
infeccdo em frangos de corte confinados em galp@es aviarios do Campus Bambui do IFMG, como etapa
diagndstica inicial de um projeto que visa a compreensdo da dindmica temporal de infeccdo de frangos
confinados por Plasmodium. A prevaléncia foi estimada pela utilizacdo de um diagnéstico molecular de
infeccdo em amostras de 94 aves do galpdo coletadas no inverno de 2013. Observou-se que das 94
amostras analisadas foram identificadas apenas 8% com infec¢fes confirmadas. Comparando-se 0s
dados obtidos na pesquisa com outros estudos de prevaléncia de infeccéo, os valores obtidos ficaram
muito abaixo dos encontrados para aves silvestres (17 a 54%) e dentro da amplitude de valores
encontrados para galinhas sob confinamento (1,5 a 40%). Além disso, 0s baixos valores de prevaléncia
podem ser devidos ao periodo no qual as aves foram amostradas, quando as populacdes de insetos
vetores dos parasitos estdo menores, reduzindo a transmissdo dessa parasitose. Entretanto, a
confirmacdo desta hipdtese podera ser confirmada ap6s um estudo com amostras em todas as estagdes
do ano.
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INTRODUCAO

Um grande nimero de espécies de Plasmodium ja foram caracterizadas infectando aves
domésticas em todo o mundo, incluindo P. durae, P. lophurae, P. gallinaceum, P. hermani e P.
juxtanucleare, que ja foram encontradas em galinhas domésticas, faisdes, codornas e perus (Al-Dabagh
1961, Bennett et al. 1966, Garnham 1966, Krettli 1972, Huchzermeyer 1993, Permim & Juhl 2002,
Paulman & McAllister 2005, Silveira et al. 2009a, Vashist et al. 2008, 2011, Macchi et al. 2011).
Entretanto, no Brasil, Plasmodium juxtanucleare é a Unica espécie atualmente descrita como
responsavel pela infecgdo natural de malaria aviaria em galinhas domeésticas (Gallus gallus domesticus).
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A patogenicidade de P. juxtanucleare pode variar de acordo com a cepa do parasito e com a fase
da doenga, sendo que a fase inicial e aguda da infec¢do € mais patogénica e apresenta maiores niveis de
parasitemia (ltagaki, 1970). As aves infectadas durante a fase aguda da doenca podem apresentar perda
de apetite, queda na producdo de ovos, alteragbes hematoldgicas incluindo anemia,
hepatoesplenomegalia, sintomas neuroldgicos tais como a perda de coordenacdo motora e paresia (Al
Dabagh 1961, Serra-Freire & Massard 1979, Souza 1998, Grim et al. 2003, Silveira et al. 2009b). Os
sintomas sdo mais severos em aves mais jovens, sendo que ja foi verificada uma alta mortalidade de
pintinhos infectados com malaria aviaria causada por P. juxtanucleare (Al Dabagh 1961, Itagaki 1970).
Além disso, as aves domesticas sdo constantemente desafiadas por outros tipos de patdgenos presentes
nos ambientes confinados, especialmente os virus de carater imunodepressor. Estes virus, como Virus da
Anemia Infecciosa (CAV — Chicken Anemia Virus), retardam o desenvolvimento da resposta
inflamatdria, aumentando a suscetibilidade do hospedeiro aos hemoparasitos e elevando a severidade
dos sintomas da infecdo (Silveira et al., 2013).

Neste contexo, o presente trabalho teve como objetivo principal compreender a dinamica da
infeccdo por maléria avidria em aves domesticas em ambientes tropicais utilizando aves confinadas em
galpdes aviarios como modelo de estudo.

MATERIAL E METODOS

Na primeira etapa, que abrange os resultados apresentados neste resumo, foi realizado um teste
piloto no qual foram amostradas 94 amostras de aves confinadas nos galpdes no més de julho de 2013,
com o objetivo de se avaliar se infeccdo por maléria aviaria estaria presente nos galpdes do IFMG.

Amostras de sangue de 94 aves dos galpdes aviarios foram obtidas ap0s o abate das aves na
Unidade de Processamento de Carnes do IFMG — Campus Bambui, utilizando um pedaco de papel filtro
(2 cm?) e imediatamente armazenadas num microtubo de centrifucfo. A extracio de DNA foi realizada
utilizando um protocolo que extragdo de DNA de sangue periférico pelo metodo de
fenol/cloroférmio/alcool isoamilico adaptado de Sambrook et al. (2001).

A deteccdo da infeccdo das amostras por espécies de Plasmodium foi realizada utilizando
reacOes em cadeia da polimerase (PCR). Esta abordagem baseia-se na amplificacdo de uma regido
altamente conservada do gene mitocondrial SSU utilizando osoligoiniciadores (primers) especificos
descritos por Fallon et al. (2003). Os produtos de PCR foram visualizados em géis de poliacrilamida,
corados com nitrato de prata, em que a presenca de uma banda Unica correspondente ao tamanho do
produto amplificado foi considerada como infecgéo positiva.

RESULTADOS E DISCUSSAO

Através da analise dos géis de poliacrilamida, observou-se que das 94 amostras analisadas foram
identificadas apenas 8% com infec¢gdes confirmadas (figura 1). Comparando-se os dados obtidos na
pesquisa com outros estudos de prevaléncia de infecgdo, os valores obtidos ficaram muito abaixo dos
encontrados para aves silvestres (17 a 54%) e dentro da amplitude de valores encontrados para galinhas
sob confinamento (1,5 a 40%) (Lacorte et al., 2013; Santos-Prezoto et al., 2004). Além disso, 0s baixos
valores de prevaléncia podem estar refletindo o periodo no qual as aves foram amostras, na qual se
espera que as populacdes de insetos vetores dos parasitos estdo menores e por consequéncia diminuindo
a transmissdo (Valkiunas, 2005). Entretanto, a confirmacdo desta hipOtese podera apenas ser
corroborada com um estudo com amostras em todas as estacdes do ano.
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Figura 1. Figura de um gel de poliacrilamida utilizado na triagem das amostras infectadas. A
seta na figura destaca uma amostra identificada como infectada.

CONCLUSOES

Os resultados obtidos no teste piloto revelaram que a infec¢do por maléria aviéria esta presente
nos galpdes aviarios e em niveis similares aos encontrados em outros estudos envolvendo aves
domésticas confinadas. Desta forma, as demais amostragens estdo em andamento.
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